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При анализе многомерных данных часто возникает необходимость 

в выполнении однотипных преобразований данных, кроме того важной 
задачей является оценка достоверности полученного результата. Наилуч-
шим универсальным средством для этого является бутстреп-анализ, кото-
рый требует многократного (от тысяч до миллионов раз) просчета тех же 
данных с намеренно вносимым случайным искажением, что невозможно 
без автоматизации обработки данных. 

JACOBI 4 состоит из программы-диспетчера, интерпретирующей поль-
зовательский скрипт, и набора директив, реализующих преобразования 
данных. 
В рамках работы над проектом реализовано более сорока вспомога-

тельных директив для подготовки данных, набор директив для вычисления 
матриц сходства-различия, а также методы статистического анализа, среди 
которых можно выделить директивы для понижения размерности данных с 
минимальными потерями значимой информации: метод главных компо-
нент, метод главных координат, неметрическое многомерное шкалирова-
ние; директивы для анализа взаимосвязи признаков: дискриминантный 
анализ, множественная линейная регрессия, нейронные сети с обратным 
распространением ошибки; директивы для ПЛС анализа [1]: 2B-PLS ана-
лиз, PLS регрессия; директивы для кластеризации: алгоритм объединения, 
алгоритм ближайшего соседа. 
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